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Tkarova adaptace regulaénich a intraepitelidlnich CD4" lymfocytG

Foxp3" periferni regulaéni T lymfocyty jsou vybornym nastrojem pro tlumeni zanétlivé
odpovédi proti télu cizim antigeniim. V tenkém stfevé jsou lokalizovana v laminé propria, b" !’iﬁ
vlastnosti se nachazeji zejména v epitelech. Proto védci vyuZili vitdIni mikroskopie k analyze
bunécéné dynamiky téchto dvou bunécnych subpopulaci. Zjistili, Ze béhem migrace do epitelu
ztraceji regulacni T lymfocyty Fox3p, a tim se konvertuji do podoby intraepitelidlnich CD4+ T
lymfocyt(. Tato zména je doprovéazena ztratou TF ThPOK. Také bylo prokazano, Ze oba tyto ‘
bunécéné typy skutecné zastavaji v regulaci stfevni zanétlivé imunitni odpovédi i
al
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komplementarni funkce.

Tissue adaptation of regulatory and intraepithelial CD4+ T cells controls gut inflammation
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Neuronalni subtypy a diverzita odhalena diky sekvenaci RNA z jednotlivych bunéénych jader

Lidsky mozek predstavuje nejkomplexnéjsi bunéénou sit a je pochopitelné obtizné studovat pouze
jednu jeho strukturu, napriklad samotny neuron. Autofi prace presto vyvinuli metodu, pomoci niz
je mozné analyzovat transkriptom izolovaného jadra neuronu post mortem. Takto se jim podafilo
vygenerovat tisice jednotlivych mnoZin dat neuronovych jader pochazejicich z réznych oblasti
mozku. Na jejich zakladé identifikovali 16 subtypl neuron, které byly déle roztfidény na zakladé
znamych marker(. Takto demonstrovali pouZitelnost této metodiky pro kategorizaci
transkriptoml, kterd umoziiuje identifikaci gent sdilenych rlizné diferencovanymi burikami, jeZ je

navic vyuZzitelnd i v pripadé bunék pochazejicich z jinych organ.
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Design programu skladajiciho DNA odshora dol

Skladani DNA ,,origami“ je univerzalnim prostfedkem k syntéze molekuldrni architektury této
komplexni molekuly, avsak jeji design je v podstaté limitovan Watson-Crickovskym parovanim
bazi. V této praci je predstaven algoritmus, jenz dokaze skladat témér jakoukoli sekvenci DNA
na zakladé cilového tvaru. Jednotlivé tvary jsou zde chapany jako uzaviené plochy skladané do
polyhedraini sité paralelnich DNA duplext, coZz umoZzriuje nasledné detailni zmapovani DNA
scaffoldu. Asymetricka polymerdazova retézova reakce (PCR) zde pak slouZi k produkci stabilnich
dilG s rlznou délkou Fetézce i velikosti scaffoldu, jejiz pfesnost je ovéfené kryoelektronovou
mikroskopii. Vysoka stabilita v séru i solném pufru pak tento produkt predurcuje k vyuZziti pro

biologické i nebiologické ucely.
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