Science... edine:

August 26, 2016; Vol. 353, Issue 6302

Objev proteinového bunééného receptoru pro norovirus

Noroviry jsou nej¢asté&jsi pfi¢inou gastroenteritid, a pfesto jsou jeho faktory hostitele, které
ovliviiuji jeho vyvoj velmi malo prostudovany. V této studii byla popsana hostitelska
struktura, ktera je esencialni pro mysi norovirem indukovanou bunéénou smrt. Tato
struktura mimo jiné obsahuje proteinovy receptor CD300If, ktery je nezbytny jak pro vazbu
noroviru na bunéény povrch, tak pro jeho primarni replikaci. To potvrzuje i dalsi zjisténi, ze
CD300If-/- mysi jsou zcela rezistentni vi¢i norovirové infekci a déle Ze exprese CD300If v
lidskych burikach narusila mezidruhovou bariéru pro prenos této virové rodiny. Je tedy
patrné, Ze bunécny mechanismus nutny pro replikaci NoV je mezi mySmi a lidmi
konzervativni.

Discovery of a proteinaceous cellular receptor for a norovirus
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Div-Seq: jednojaderna RNA sekvenace odhaluje dynamiku vzacnych v dospélém véku se
vyvijejicich neuronti

— Sekvenace RNA na urovni jedné bunky pfinasi velké mnozZstvi cennych informaci o typu buriky a

T/ jejim momentalnim stavu. Nicméné je prakticky velmi sloZité podchytit vzacnéjsi stavy jako
// neurogenezi, kdy divodem je nemoZnost izolace vyvijeciho se neuronu od okolni dospélé tkané.
' ] Proto je zde predstavena novéd metoda Div-Seq kombinujici jednojadernou RNA sekvenaci s
/// pulsnim oznacovanim proliferujicich bunék 5-ethynyl-2‘-deoxyuridinem (eDu). Timto zpUsobem je
A mozné detekovat jednotlivé bunécné typy v oblasti hipokampu a sledovat transkripéni dynamiku

nové se etablujicich neuron( v prostfedi hipokampalniho neurogenniho prostredi.

'ma/ge Comesvl OthOO‘deS‘%" Div-Seq: Single-nucleus RNA-Seq reveals dynamics of rare adult newborn neurons
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Struktura aktivovaného kvasinkového spliceozomu v rozliseni 3,5 A

Sestfih pre-mRNA je provadén spliceozomem, pro jehoZz ¢innost je vyzadovano predchozi
sloZeni a aktivace. Pro lepsi pochopeni mechanismu aktivace je v této praci predstavena
detailni struktura aktivovaného spliceozomu kvasinky Saccharomyces cerevisaeae. Model
obsahuje ribonukleoproteinové podjenotky U2 a U5, malou jadernou podjednotku U6 (U6
snRNA) a také 71 bazi dlouhy fetézec pre-mRNA, coz ¢ita dohromady komplex tvoreny 13505
aminokyselinami. 5° vytvari kotvici smycku z podjednotky U5 a vétvici sekvence, diky niZ je
specificky rozeznavano misto Stépeni. Tento model predstavuje klicovou strukturu pro dalsi
studium RNA sestfihu.

Structure of a yeast activated spliceosome at 3.5 A resolution
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